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 Bacteria_Firmicutes_Bacilli_Lactobacillales_Lactobacillaceae_Lactobacillus_catenaformis_OT_569 
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 Bacteria_Firmicutes_Erysipelotrichi_Erysipelotrichales_Erysipelotrichaceae_Erysipelotrichaceae_bacterium_AP9 

 Bacteria_Firmicutes_Erysipelotrichi_Erysipelotrichales_Erysipelotrichaceae_Coprobacillus_sp._8_2_54BFAA 
 Bacteria_Tenericutes_Mollicutes_Entomoplasmatales_Entomoplasmataceae_Mesoplasma_florum_W37 

 Bacteria_Tenericutes_Mollicutes_Entomoplasmatales_Entomoplasmataceae_Entomoplasma_luminosum_ATCC_49195 
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 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_unclassified_Clostridiales_Proteiniborus_ethanoligenes_DSM_21650 
 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_Clostridiaceae_Clostridium_acidurici_9a_DSM_604 

 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_Clostridiaceae_Clostridiisalibacter_paucivorans_DSM_22131 
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 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_Eubacteriaceae_Eubacterium_limosum_KIST612 
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 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_Caldicoprobacteraceae_Caldicoprobacter_oshimai_DSM_21659 
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 Bacteria_Firmicutes_Negativicutes_Selenomonadales_Veillonellaceae_Acetonema_longum_DSM_6540_Contig00019 
 Bacteria_Firmicutes_Negativicutes_Selenomonadales_Veillonellaceae_Sporomusa_ovata_DSM_2662 

 Bacteria_Firmicutes_Negativicutes_Selenomonadales_Veillonellaceae_Sporolituus_thermophilus_DSM_23256 
 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_Peptococcaceae_Pelotomaculum_thermopropionicum_SI 

 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_Peptococcaceae_Desulfotomaculum_gibsoniae_Groll_DSM_7213 
 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Clostridiales_Peptococcaceae_Desulfurispora_thermophila_DSM_16022 

 Bacteria_Firmicutes_Clostridia_Thermoanaerobacterales_Thermoanaerobacteraceae_Desulfovirgula_thermocuniculi_DSM_16036 
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 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Nomurabacteria_35_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_candidate_division_OD1_bacterium_SCGC_AAA011_A08_DUSEL_001_185 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_40_15 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_39_17 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_40_20 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_GWA2_OD1_40_9 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_12_FULL_OD1_Nomurabacteria_44_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Nomurabacteria_42_19 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_41_52b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_12_FULL_OD1_Nomurabacteria_46_14 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_46_18 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_42_16 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_GWB1_OD1_37_5 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA2_OD1_42_18 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Nomurabacteria_38_15 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Nomurabacteria_33_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_GWB1_OD1_36_6 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RAAC4_OD1 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_39_9 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_36_10b 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Nomurabacteria_33_24 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_09_41_20 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_GWC2_OD1_42_20 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_CG_Nomura_02 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_09_44_41 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_CG_Nomura_01 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_09_47_33b 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_09_43_27 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_09_51_10 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFOXYC1_FULL_RIF_OD1_09_52_10 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Nomurabacteria_CG_Nomura_04 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_09_50_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPLOWO2_02_FULL_RIF_OD1_09_54_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_09_50_20 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RifOxyC12_full_RIF_OD1_09_46_25 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_09_49_22 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-9_RIFCSPLOWO2_02_FULL_RIF_OD1_09_51_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYD2_FULL_OD1_44_9

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYB1_FULL_OD1_42_16 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYD1_FULL_OD1_46_19 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYD1_FULL_OD1_44_32 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA1_OD1_51_14 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYD2_FULL_OD1_52_8 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_OD1_45_26 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_43_8 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPHIGHO2_02_OD1_41_19 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWC2_OD1_40_31 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_41_6_partial 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_42_9 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_39_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_12_FULL_OD1_41_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_45_48 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_OD1_Giovannonibacteria_45_23 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Giovannonibacteria_45_140 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_GWA1_OD1_44_29 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_GWA2_OD1_rel_44_26 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Giovannonibacteria_46_32 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Giovannonibacteria_44_16 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPLOWO2_12_FULL_OD1_Giovannonibacteria_44_32 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Giovannonibacteria_44_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Giovannonibacteria_46_20 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPHIGHO2_02_OD1_Giovannonibacteria_43_16 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPLOWO2_12_FULL_OD1_Giovannonibacteria_43_11c 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-2_RIFCSPLOWO2_12_FULL_RIF_OD1_02_44_15 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Giovannonibacteria_46_13 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYD1_FULL_OD1_48_21 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_GWF2_OD1_42_19 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Giovannonibacteria_GWA2_OD1_53_7_partial 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-12_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_12_45_17b 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-12_RIFCSPLOWO2_02_FULL_RIF_OD1_12_45_11c 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-12_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_12_45_13b 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-12_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_12_48_27 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA2_OD1_47_10b 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-12_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_12_48_26 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-12_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_12_44_230 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_13_52_23 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_13_53_17 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_13_50_25 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_GWC2_RIF_OD1_13_49_10 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA2_OD1_45_30 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_13_47_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPLOWO2_12_FULL_RIF_OD1_13_41_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_13_47_10 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPLOWO2_02_FULL_RIF_OD1_13_51_17 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_13_49_20 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWC2_OD1_52_8_partial 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_13_49_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_13_60_25 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-13_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_13_59_16 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_CG_Wolfe_01 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RBG_13_OD1_Wolfebacteria_41_7 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Wolfebacteria_38_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_GWB1_OD1_41_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_GWA2_OD1_ACD81_47_9 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFOXYB1_FULL_OD1_Wolfebacteria_54_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_GWE2_OD1_ACD81_44_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Wolfebacteria_47_17b 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_GWA1_OD1_Wolfebacteria_42_9 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA1_OD1_47_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RBG_13_OD1_48_8 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_02_FULL_OD1_45_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_07_CG_CPR07_01 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPHIGHO2_12_FULL_OD1_43_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_48_10 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPHIGHO2_12_FULL_OD1_44_17 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFCSPHIGHO2_12_FULL_OD1_Wolfebacteria_48_16 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Wolfebacteria_44_18 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFCSPLOWO2_02_FULL_OD1_Wolfebacteria_41_13b 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFCSPLOWO2_02_FULL_OD1_Wolfebacteria_45_10c 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Wolfebacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Wolfebacteria_42_16 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_40_28 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_45_9 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA1_OD1_59_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_56_20 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_53_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_OD1_57_28 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_45_15 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_52_25 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_49_6 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYD1_FULL_OD1_36_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_12_FULL_OD1_60_15 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Jorgensenbacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_OD1_Jorgensenbacteria_45_20 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Jorgensenbacteria_GWA2_OD1_45_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Jorgensenbacteria_GWB1_OD1_49_9 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Jorgensenbacteria_GWB1_OD1_50_10 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA1_OD1_49_17 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Jorgensenbacteria_GWA1_OD1_Jorgensenbacteria_54_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Jorgensenbacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Jorgensenbacteria_45_25b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Jorgensenbacteria_RIFCSPLOWO2_12_FULL_OD1_Jorgensenbacteria_42_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_48_18 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_rel_45_10 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFOXYD1_FULL_OD1_41_16 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_rel_46_8 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_08_CG_CPR08_01 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Azambacteria_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_OD1_Azambacteria_40_24 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Azambacteria_GWA2_OD1_39_10_partial 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Azambacteria_GWA1_OD1_42_19_partial 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Azambacteria_GWE1_OD1 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Azambacteria_RIFCSPLOWO2_02_FULL_OD1_Azambacteria_44_14 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_58_14 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_48_14 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Falkowbacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_Falkowbacteria_40_23 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_44_24 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RBG_16_OD1_47_10 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OD1_46_25 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWD1_OD1_38_16 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA2_OD1_rel_39_18 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_Azambacteria_GWD2_OD1_46_48 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_uncultured_DG_74_1 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_07_41_9 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_10_CG_CPR10_02 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_uncultured_DG_74_3 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_10_CG_CPR10_01 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_10_CG_CPR10_03

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_L1_Parcubacteria_bacterium_SCGC_AAA255_P19_SAK_001_138 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RBG_13_RIF_OD1_07_38_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RBG_13_RIF_OD1_07_42_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFOXYB1_FULL_RIF_OD1_07_40_15 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_uncultured_DG_72 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RBG_13_RIF_OD1_07_37_56 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA2_OD1_38_27 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPHIGHO2_12_FULL_RIF_OD1_07_40_12 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA1_OD1_36_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RBG_13_RIF_OD1_07_36_15 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWF2_OD1_rel_43_11_partial 
 Bacteria_unclassified_bacteria_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_SM2F11_43_13 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD107_43_32 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_07_47_27 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_07_48_27b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_49_12 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_07_45_25 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_07_47_12 

Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_07_49_22b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_07_48_16 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_07_48_16 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-7_GWA2_RIF_OD1_07_46_15 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_06_33_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_06_39_25 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_06_38_12b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_06_42_22 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_06_34_10 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPHIGHO2_12_FULL_RIF_OD1_06_38_11 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_06_43_17b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_06_34_9 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFOXYB1_FULL_RIF_OD1_06_37_44 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFOXYC1_FULL_RIF_OD1_06_38_18 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_06_37_25b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFOXYB1_FULL_RIF_OD1_06_38_37 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA2_OD1_37_10 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_06_33_9 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-6_RIFOXYD1_FULL_RIF_OD1_06_32_13 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_03_CG_CPR03_01 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_03_CG_CPR03_02 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_03_CG_CPR03_03 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-5_RIFCSPLOWO2_02_FULL_RIF_OD1_05_38_8 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-5_RIFCSPLOWO2_12_FULL_RIF_OD1_05_38_22 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-5_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_05_43_12 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-5_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_05_46_10 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-5_RIFCSPHIGHO2_02_FULL_RIF_OD1_05_43_15b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-8_RBG_13_RIF_OD1_08_41_18 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-8_RBG_13_RIF_OD1_08_40_8 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_04_CG_CPR04_01 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-8_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_08_43_11 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWB1_OD1_42_6 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWF2_OD1_rel_44_7_partial 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWF2_OD1_rel_39_13_partial 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_05_CG_CPR05_02 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-8_RIFCSPLOWO2_01_FULL_RIF_OD1_08_38_39 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_RIF-OD1-8_RIFCSPHIGHO2_01_FULL_RIF_OD1_08_40_12b 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_01_CG_CPR01_01 

 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_CG_CPR_05_CG_CPR05_01 
 Bacteria_CPR_Parcubacteria_OD1_GWA2_OD1_rel_38_13 
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 Bacteria_CPR_Berkelbacteria_RBG_13_Berkelbacteria_40_8 
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 Bacteria_CPR_Microgenomates_OP11_Woesebacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OP11_Woesebacteria_44_14 
 Bacteria_CPR_Microgenomates_OP11_Woesebacteria_GWB1_OP11_44_11_partial 
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 Bacteria_CPR_Microgenomates_OP11_Gottesmanbacteria_RBG_13_OP11_Gottesmanbacteria_45_10 
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 Bacteria_CPR_Microgenomates_OP11_Gottesmanbacteria_GWA1_OP11_48_13 
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 Bacteria_CPR_Microgenomates_OP11_Gottesmanbacteria_RIFCSPLOWO2_01_FULL_OP11_Gottesmanbacteria_43_11b 
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Supplementary Figure 1 – Full rectangular view of the concatenated ribosomal protein tree presented in Figure 1, with major lineages colored as in the main text Figure 1. Organisms are named with all relevant taxonomic ranks. Bootstrap support values above 50 are displayed on the nodes. This concatenated ribosomal protein tree is available in newick format as Supplementary Dataset 1.
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