
100
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100

100

100

100
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100

89

100
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100
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86
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100
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100

100
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100

100

99

89

89

81
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81

100

100
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100

100

100
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100

34

69
100
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100

90
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100

100

45

69

45

100

100
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100

100
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100

69
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84
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70

100
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100
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100

100
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100
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35

34

100

100
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100
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100
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3
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100
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3
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100
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100
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15

17

64

13

100

6

22

4

100

100

9

43

63

42

100

13

100

100

27

42

17

76

7

100

18

46

2

63

79

100

100

41

1

75

5

39

40

93

16

49

32

86

93

48

64

19

25

9

59

100
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86

20

73

56

83

63

33

46

78

85

51

29

28

26

28

76

Relative manhattan distance

0.12 0.10 0.08 0.06 0.04 0.02 0.00

E . c o l i _ M S _ 2 1 - 1 _ I D _ 4 7 2 0 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 5 9
E . c o l i _ I A I 3 9 _ I D _ 3 3 4 1 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 2
E . c o l i _ S M S - 3 - 5 _ I D _ 1 9 4 6 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 5 4

E . c o l i _ F V E C 1 4 1 2 _ I D _ 3 9 9 1 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 9

E . c o l i _ F V E C 1 3 0 2 _ I D _ 3 9 9 1 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 9
E . c o l i _ U M N 0 2 6 _ I D _ 3 3 4 1 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 5 9 7

E . c o l i _ 0 4 2 _ I D _ 4 0 6 4 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 1 4

E . c o l i _ M S _ 1 9 8 - 1 _ I D _ 4 7 2 7 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 9
E . c o l i _ 9 9 . 0 7 4 1 _ I D _ 5 1 1 0 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e

E . c o l i _ T A 1 4 3 _ I D _ 3 9 0 7 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 8 8 4
E . c o l i _ M S _ 6 9 - 1 _ I D _ 4 7 2 1 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 8

E . c o l i _ T A 2 8 0 _ I D _ 3 9 0 9 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e
E . c o l i _ B 3 5 4 _ I D _ 3 8 9 1 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e

E . c o l i _ 1 . 2 7 4 1 _ I D _ 5 1 0 8 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e

E .co l i _STEC_7v_ ID_48269 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -No  MLST  type

E .sp ._TW15838_ ID_56127 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -No  MLST  type

E . c o l i _ M 8 6 3 _ I D _ 3 9 0 4 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e

E . c o l i _ T W 1 0 5 0 9 _ I D _ 3 9 1 0 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 4 7

E . c o l i _ B 7 A _ I D _ 1 5 5 7 2 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 4

E . c o l i _ T W 1 0 7 2 2 _ I D _ 5 9 7 4 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 4 3
E . c o l i _ M S _ 1 4 5 - 7 _ I D _ 4 0 7 0 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 4 8

E.co l i_ATCC_8739_ ID_18083- - - - - - - - - - - - - - - - - - - -No  MLST type

E . c o l i _ E 4 8 2 _ I D _ 3 8 9 4 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 2 8 8
E . c o l i _ H S _ I D _ 1 3 9 5 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 6
E . c o l i _ 1 8 2 7 - 7 0 _ I D _ 4 0 2 5 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 9 8

E.col i_str ._K-12_substr ._W3110_ID_16351--- - - -ST-10

E . c o l i _ D H 1 _ I D _ 3 0 0 3 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0 6 0
E.coli_str._K-12_substr._MG1655star_ID_51747-ST-10
E.col i_str ._K-12_substr ._MG1655_ID_225-- - - - - -ST-10

E.coli_str._K-12_substr._DH10B_ID_20079---- - -ST-1060

E . c o l i _ 2 . 4 1 6 8 _ I D _ 5 1 1 2 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0
E.coli_'BL21-GoldDE3pLysS_AG'_ID_30681-------ST-93
E . c o l i _ B L 2 1 D E 3 _ I D _ 2 8 9 6 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 3

E . c o l i _ B W 2 9 5 2 _ I D _ 3 3 7 7 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0

E . c o l i _ H 7 3 6 _ I D _ 3 9 0 3 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 2 7

E .co l i _B_s t r . _REL606_ ID_18281 - - - - - - - - - - - - - - - -ST -93
E . c o l i _ M S _ 1 8 7 - 1 _ I D _ 4 7 2 6 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 3
E . c o l i _ M S _ 1 4 6 - 1 _ I D _ 4 7 2 4 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 4

E . c o l i _ 3 . 2 3 0 3 _ I D _ 5 1 1 2 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0

E . c o l i _ E 1 5 2 0 _ I D _ 3 8 9 4 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 8
E . c o l i _ B 4 1 _ I D _ 5 1 1 3 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0

E . c o l i _ M S _ 1 1 6 - 1 _ I D _ 4 7 2 2 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 6 7
E . c o l i _ M S _ 1 7 5 - 1 _ I D _ 4 7 2 6 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 6 7

E . c o l i _ M S _ 1 1 5 - 1 _ I D _ 4 7 2 2 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 9 9
E . c o l i _ T W 1 0 5 9 8 _ I D _ 5 9 7 4 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4

E .co l i_ETEC_H10407_ ID_42749- - - - - - - - - - - - - - - - - -ST-48

E . c o l i _ K O 1 1 _ I D _ 3 3 8 7 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0 7 9
E . c o l i _ T W 1 1 6 8 1 _ I D _ 5 9 7 4 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 2 8

E . c o l i _ W _ I D _ 4 2 7 0 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0 7 9

E . c o l i _ H 4 8 9 _ I D _ 3 9 0 1 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 3

E . c o l i _ 1 0 1 - 1 _ I D _ 1 6 1 9 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e

E . c o l i _ 9 7 . 0 2 6 4 _ I D _ 5 1 0 9 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 5 8

E . c o l i _ I A I 1 _ I D _ 3 3 3 7 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 1 2 8

E . c o l i _ T A 2 7 1 _ I D _ 3 9 0 9 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 5 8

E . c o l i _ H 5 9 1 _ I D _ 3 9 0 2 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 5 5

E . c o l i _ M S _ 7 8 - 1 _ I D _ 4 7 2 1 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 8 6

E . c o l i _ S E 1 1 _ I D _ 1 8 0 5 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 5 6
E . c o l i _ T W 1 0 8 2 8 _ I D _ 5 9 7 4 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 7 3

E . c o l i _ M S _ 1 1 9 - 7 _ I D _ 4 0 7 0 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 5 5

E . c o l i _ 9 5 . 0 9 4 1 _ I D _ 5 1 0 9 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 5 8

E . c o l i _ M S _ 7 9 - 1 0 _ I D _ 4 0 7 0 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0 1

E . c o l i _ E C 4 1 0 0 B _ I D _ 6 1 4 7 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 8 9 0
E . c o l i _ 5 5 9 8 9 _ I D _ 3 3 4 1 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 7 8

E . c o l i _ E 2 4 3 7 7 A _ I D _ 1 3 9 6 0 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 1 3 2

E . c o l i _ M S _ 1 0 7 - 1 _ I D _ 4 0 7 1 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0 1

E . c o l i _ M S _ 1 1 7 - 3 _ I D _ 4 7 2 3 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 5 6

E . c o l i _ E 1 1 6 7 _ I D _ 3 8 9 4 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 7 2 7
E . c o l i _ B 0 8 8 _ I D _ 3 8 9 0 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e
E . c o l i _ H 1 2 0 _ I D _ 3 8 9 7 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 1 2 5

E . c o l i _ 3 4 3 1 _ I D _ 4 0 2 6 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 7 8

E . c o l i _ 1 3 5 7 _ I D _ 4 0 2 9 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e

E . c o l i _ L T - 6 8 _ I D _ 4 0 2 6 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 8 1

E . c o l i _ T W 1 4 4 2 5 _ I D _ 5 9 7 5 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 3

E . c o l i _ 5 3 6 3 8 _ I D _ 1 5 6 3 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6

E . c o l i _ M S _ 1 8 2 - 1 _ I D _ 4 7 2 6 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 5 3

E . c o l i _ 1 . 2 2 6 4 _ I D _ 5 1 0 9 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 7 5

E . c o l i _ M S _ 8 4 - 1 _ I D _ 4 7 2 1 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 8 8

E . c o l i _ 9 7 . 0 2 5 9 _ I D _ 5 1 0 9 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 3

E . c o l i _ T A 0 0 7 _ I D _ 3 9 0 6 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 3

E . c o l i _ M S _ 1 9 6 - 1 _ I D _ 4 7 2 7 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0

E . c o l i _ M S _ 8 5 - 1 _ I D _ 4 0 6 9 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 8 8

E . c o l i _ E 2 2 _ I D _ 1 5 5 7 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 0

E . c o l i _ M S _ 1 2 4 - 1 _ I D _ 4 0 7 0 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 8 8

E . c o l i _ 4 . 0 5 2 2 _ I D _ 5 1 1 0 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 6

E . c o l i _ E 1 2 8 0 1 0 _ I D _ 4 0 2 6 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3
E . c o l i _ 4 . 0 9 6 7 _ I D _ 5 1 1 2 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 0

E . c o l i _ J B 1 - 9 5 _ I D _ 5 1 1 1 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 9 4

E . c o l i _ 1 1 8 0 _ I D _ 4 0 2 8 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 6

E . c o l i _ I D _ 1 5 6 3 0 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3

E.co l i_O111H-_st r ._11128_ ID_32513- - - - - - - - - - - -ST-16

E . c o l i _ 9 7 . 0 2 4 6 _ I D _ 5 1 0 8 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 4 2
E . c o l i _ 5 . 0 9 5 9 _ I D _ 5 1 1 1 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 5 5
E.col i_O103H2_str ._12009_ID_32511- - - - - - - - - - - -ST-17
E . c o l i _ E P E C a 1 4 _ I D _ 4 0 2 6 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 1

E.col i_O26H11_str ._11368_ID_32509- - - - - - - - - - - -ST-21
E . c o l i _ 9 0 0 1 0 5 _ 1 0 e _ I D _ 5 1 1 3 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 1

E . c o l i _ E 1 1 0 0 1 9 _ I D _ 1 5 5 7 8 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 8 1
E . c o l i _ 2 . 3 9 1 6 _ I D _ 5 1 1 2 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0

S . _ f l e x n e r i _ 2 a _ s t r . _ 2 4 5 7 T _ I D _ 4 8 2 5 5 - - - - - - - - - S T - 2 4 5

S . _ s o n n e i _ S s 0 4 6 _ I D _ 1 3 1 5 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 5 2

S . _ f l e x n e r i _ 2 a _ s t r . _ 3 0 1 _ I D _ 3 1 0 - - - - - - - - - - - - - S T - 2 4 5
S . _ f l e x n e r i _ 2 0 0 2 0 1 7 _ I D _ 3 3 6 3 9 - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 4 5

S . _ f l e x n e r i _ 5 _ s t r . _ 8 4 0 1 _ I D _ 1 6 3 7 5 - - - - - - - - - - - S T - 6 3 4
S . _ s o n n e i _ 5 3 G _ I D _ 4 8 2 6 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 5 2

S._boydi i_CDC_3083-94_ ID_15637- - - - - - - - - - - - -ST-1129

S . _ b o y d i i _ S b 2 2 7 _ I D _ 1 3 1 4 6 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 1 3 0
S ._ f l exner i_CDC_796 -83_ ID_60775 - - - - - - - - - - - -ST -145

S ._boyd i i_ATCC_9905_ ID_60773- - - - - - - - - - - - - - -ST-1749
S . _ d y s e n t e r i a e _ 1 0 1 2 _ I D _ 1 6 1 9 4 - - - - - - - - - - - - - - - S T - 2 8 8

S._dysenter iae_CDC_74-1112_ID_60771-- - - - - - -ST-252

S . _ d y s e n t e r i a e _ 1 6 1 7 _ I D _ 4 8 2 6 3 - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 4 6
S . _ d y s e n t e r i a e _ S d 1 9 7 _ I D _ 1 3 1 4 5 - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 4 6

E.col i_O157H7_str ._EC4196_ID_27741-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4042_ID_27737-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4045_ID_27733-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4024_ID_27747-- - - - - - - - - -ST-11

E.coli_O157H7_str._TW14359_ID_30045---- - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4486_ID_27751-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4113_ID_27743-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4401_ID_27749-- - - - - - - - - -ST-11

E . c o l i _ M 7 1 8 _ I D _ 3 9 0 4 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 5 7
E . c o l i _ B 1 8 5 _ I D _ 3 8 9 1 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N o  M L S T  t y p e

E.col i_O157H7_str ._EC536_ID_42821-- - - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4076_ID_27745-- - - - - - - - - -ST-11
E.col i_O157H7_str ._EC4115_ID_27739-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4127_ID_42815-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4206_ID_27735-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4192_ID_42811-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4084_ID_42813-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4191_ID_42817-- - - - - - - - - -ST-11

E.co l i_O157H7_st r ._1125_ ID_61473- - - - - - - - - - - - -ST-11
E.col i_O157H7_str ._EC1212_ID_61465-- - - - - - - - - -ST-11

E.co l i_O157H7_st r ._1044_ ID_61463- - - - - - - - - - - - -ST-11
E .co l i_O157H7_st r ._Saka i_ ID_226 - - - - - - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._FRIK2000_ID_36543--- - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC4501_ID_27753-- - - - - - - - - -ST-11

E.coli_O157H7_str._TW14588_ID_28847---- - - - - - -ST-11

E.co l i_O157H-_st r ._493-89_ ID_60059- - - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._FRIK966_ID_32275-- - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EDL933_ID_259- - - - - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC508_ID_27755-- - - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H-_str ._H_2687_ID_60061- - - - - - - - - - -ST-587

E.col i_O157H7_str ._EC4205_ID_42819-- - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O157H7_str ._EC869_ID_27757-- - - - - - - - - - -ST-11

E.col i_O55H7_str ._3256-97_ID_60063- - - - - - - - - - -ST-335

E.col i_O157H7_str ._LSU-61_ID_60067-- - - - - - - - - -ST-11

E.coli_O55H7_str._USDA_5905_ID_60065---------ST-335
E.col i_O55H7_str ._CB9615_ID_42729-- - - - - - - - - - -ST-335

E.col i_O157H7_str ._G5101_ID_60057- - - - - - - - - - - -ST-11

E . c o l i _ M S _ 6 0 - 1 _ I D _ 4 7 2 1 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 2 7

E . c o l i _ 5 3 6 _ I D _ 1 6 2 3 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 2 7

E . c o l i _ M S _ 4 5 - 1 _ I D _ 4 7 2 0 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 3

E . c o l i _ M S _ 2 0 0 - 1 _ I D _ 4 7 2 7 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 2 7

E . c o l i _ C F T 0 7 3 _ I D _ 3 1 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 3
E . c o l i _ M S _ 1 5 3 - 1 _ I D _ 4 7 2 5 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 3
E . c o l i _ M S _ 1 8 5 - 1 _ I D _ 4 7 2 6 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 3

E . c o l i _ 8 3 9 7 2 _ I D _ 3 1 4 6 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 3
E . c o l i _ A B U _ 8 3 9 7 2 _ I D _ 3 8 7 2 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 3

E . c o l i _ F 1 1 _ I D _ 1 5 5 7 6 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 2 7

E . c o l i _ H 2 5 2 _ I D _ 3 8 9 8 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 5

E . c o l i _ H 2 6 3 _ I D _ 3 8 9 8 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 5

E . c o l i _ U M 1 4 6 _ I D _ 5 0 8 8 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 6 4 3

E . c o l i _ M S _ 1 1 0 - 3 _ I D _ 4 7 2 2 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 5
E . c o l i _ S E 1 5 _ I D _ 1 9 0 5 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 3 1

E . c o l i _ A P E C _ O 1 _ I D _ 1 6 7 1 8 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 5
E . c o l i _ I H E 3 0 3 4 _ I D _ 4 3 6 9 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 5

E.coli_O83H1_str._NRG_857C_ID_41221----------ST-135
E . c o l i _ M S _ 5 7 - 2 _ I D _ 4 7 2 0 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 2 0

E . c o l i _ S 8 8 _ I D _ 3 3 3 7 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 5

E . c o l i _ U T I 8 9 _ I D _ 1 6 2 5 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 5

E . c o l i _ T A 2 0 6 _ I D _ 3 9 0 8 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 3 8 6

E . c o l i _ T W 0 7 7 9 3 _ I D _ 5 1 1 3 3 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 0 4 1

E . c o l i _ R N 5 8 7 1 _ I D _ 4 0 2 7 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 2 5

E . c o l i _ N C 1 0 1 _ I D _ 4 7 1 2 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 9 8

E . c o l i _ M S _ 1 6 - 3 _ I D _ 4 7 2 5 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 7 8

E . c o l i _ 2 3 6 2 - 7 5 _ I D _ 4 0 2 7 5 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 9

E . c o l i _ E D 1 a _ I D _ 3 3 4 0 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 4 5 2
E . c o l i _ H 2 9 9 _ I D _ 3 8 9 9 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 1 7

E.col i_O127H6_str ._E234869_ID_32571-- - - - - - - - -ST-15

E . c o l i _ 3 0 0 3 _ I D _ 5 1 1 3 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 7 2 5

E . c o l i _ M 6 0 5 _ I D _ 3 9 0 3 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 1 8 7 6

E . c o l i _ W V _ 0 6 0 3 2 7 _ I D _ 6 1 4 7 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 3 5

E . c o l i _ 9 . 1 6 4 9 _ I D _ 5 1 1 1 7 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T - 9 9 8
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