
Supplementary, Figure,7.,Regional)association)plots)of)novel)
risk)loci.) 

At)each)locus,)the)phenotype)with)the)largest)MANTRA)log10BF)
is) represented.) The) first) four) panels) represent) the) perA
population)association)signals.) In)Europeans,) this)consisted)of)
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population)separately.)The)fifth)panel)represents)the)MANTRA)
metaAanalysis) results.) Recombination) rates) were) obtained)
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