gi_nunber, nane, speci es
17374834 DNMI2_HUVAN
7299276 ART4_DROMVE
7299364 ART1_DROME
20093722 PCM_METKA
21465733 G dB_ECOLI
17552558 KOG3420_CAEEL
15643511 Gcd14_THEMA
14521938 COX263_PYRAB
17865746 HenK_SALTY
24212081 PEAML_ARATH
23200293 COMI_MEDSA
14520947 Met - 10+_PYRAB
21431825 PI MI_ARATH
15669418 COXx521_METJA
13473166 COR0500_RHI LO
15613250 Tr mA_BACHD
731019 TEMI_MOUSE
22001590 Fl pA_METKA
16079790 Yrr M BACSU
15237618 KOG2904_ARATH
732118 RsnC_ECQLI
15899066 Chi T_SULSO
16764439 YccW SALTY
455655 PrmA_ECOLI
14549159 FBRL_HUVAN
12230965 RrmJ_PSEAE
16799285 COZ4123_LISIN
3023819 YD76_METJA
15669643 COZ4076_METJA
15615070 SUN_BACHD
21362981 TAM RHI LO
21363063 Ubi G_RHI ME
20139025 MaW.LISIN
3122431 NodS_RHI TR
15219724 KOG1271_ARATH
12643830 TRML_SCHPO
15223976 KOG3178_ARATH
16766858 YhhF_SALTY
17536951 KOG2899_CAEEL
17988577 Ubi E_BRUME
12721903 pf 03602_PASMJ
7296118 KOGX2198_DROVE
15964087 COG3963_RHI ME
17232307 COR0270_ANASP
30580330 CaMr4_ARATH
68127775 DREV_LEI MA
12620207 KOGL253_HUVAN
7295917 KOG3191_DROVE
4506567 RNMI_HUVAN
6320673 Rnt2_YEAST
25407988 KOGL677_ARATH
418431 YEO5_YEAST
12230777 TRML_PYRAB
18202486 AB140_YEAST
14521755 CheR_PYRAB
15240639 PI MI_ARATH

44
107
279
197
179
80
131
41
307
52
73
51
197
193
37
224
155
156
45
45
43
31
249

61

P motif | R P motif Il L motif Il motif IV motift vV motif VI
sssss h-- - h- - - h- hhhh- hh ssS-SS5 hhhhhhhhhhh — © hR--hh s---S-s----§ ssssss hhRhhhhh- - - hh ssssss h sssss
- - MEPLRVLELYSGV- G - - - N- - - H HALR ESCl PAQWA- Al DV- - - NTVANEVYKYNF- - - - - PHTQ - LLAK- - - T- | - - - - EGl - TL- - - EE( 5) FM LMSPPc( 17) nsFLHI LDI - - - LPRLQKLPKYI LLENvkgf eVSSTRD
VDFQDKI VL.OVGAGS|- I - - - - L- - - S- FFAV- QAGA- - AKVY- Al EA- - - SN- NAQYAQQLY( 4) VQHKI S- - VI PG- - - K- | - - - - EEI - EL- - - PEKV- - CVI | SEPMy( 5) er nLETYLHA- - - RKW LKPGGKMYPTH( 14) SEQYNKA
HLFQGKTVL CVGCCT, - S- MFAA- KAGA- - AQVI - AVDC- - - SN- | | EFARQVV( 4) LQDVI T- - WKG - RDKWL KKCGNVFPDRY- - t 1 Y1 TAI E
DPRPGHKVL EVGACS - A- AWA- ELVKPDGRVI - TVER- - - | PELADFARNNL( 4) YDRFVK- - VLVG- - - TKG- YP- - - PEAPY- CRI LVTAG - - - - - - APDVPES- - - LLEGLKPGCKMWI PV( 17) el RRRRH
PYLQGERFI CVGTCP -G I PLS- | VRPE- AHFT- LLDS- - - LGKRVRFLRQVGHELKLEN E- - PVGE- - - EEF- PS- - - EPPF- - CGVl SRAFa- - - - - SLNDMWSW - - CHHLPGEGCRFYALK( 17) eSWKLQ
| GFEGKKLI DI GCGQ - M TTAA- TMYEL- ETVL- GV - - - DDEALKI CSRNL( 4) VQDRCE- - LLQA: - LDP- ES- - - DL( 4) FCVAVI NPP ( 5) agi DVMGFVQ - - - GLQWRPGGSVFSLH( 4) r dYI LKNA

DVKEGDRI | CTCVCS - G- AVLA- RAVGSSCKVF- AYEK- - - REEFAKLAESNL( 4) LI ERVT- - | KVR- - - SEG FD- - - EK(2) - CALFLDVP- - - - - - dPWNYI DK- - - CWEALKGGCRFATVC( 5) vQETLKKL
GDI EGKVI ACLGACT] - S- YCAL- SLGA- - KKVY- AVEV- - - DEDAVEI LKTNLKK- FEGKFE- - VFI G- - - SSF- KV- - - RV- - - - CTVI MNPPf ( 4) khaDRPFLLK- - - AFEI S- - - DVVYSI H(19) | | THRLT
PVKT- CRI LCLCTCT] - A- LALA- CERPD- CEVT- AVDR- - - MPDAVALAI RNAEHLAI RNVR- - | LQS- - - FSA- LS- - - GQQF- - CM VSNPPy(28) adLTHI | DN- - - ARQVLTPCCFLLLEH( 7) vr AVFRRS
NLKPGQKVLLCVCCCI - D- FYNA- EKFD- - VHW- Cl DL- - - SVNM SFALERAI G- LSCSVE- - FEVA- - - - PDNS- FCVI YSROTI | h-i qdKPALFRT- - - FFKWLKPCGCKVLI SD( 49) f MVLKR
GFEGLKSLVCVECCT] - | = NTI V- SKYPT- | K& - NFDL- - - PHVI EDA- - PSY- - - - - PCVE- - HVGG- - - KA- - - - CAVFMKW ¢ ( 4) dehCLKFLKN- - - CYEALPDNCKVI VAE( 30) KERTQKE
MAQEGEVVFCMFACV - S- | LLA- KKA- - - ELVF- ACDI - - - NPWAI KYLEENI KLNKVNNWV- - PI LG- - - KA----CRI | MNLPK- - - - - YAHEFLEH- - - Al SCI NDGCVI HYYQ( 26) eVLGKRV
HLKPGVRVLCVCGSCT] - T- ACFA- VWGTECRAI - GVEH- - - | PELVASSVKNI (11) RSLAV- - HV- G- - - EFAPY- CAl HVGAA- - - - - - - APE| PEA- - - LI DCLKPCGCGRLVI PV( 5) dI QUWDKN
KVKKGEKVLCTCNVCL - Y- - - - T- - - A- | EAY- RRG- - - AEVI - Tl EK- - - NPNVLELAKI NP( 5) FKGCI K- -1 | LG- - - - - RF(4) FCWI HDPPr ( 5) hl y SEEFYKE- - - | FRVLKPCCRLFHYV( 16) mERLRKV

LSLEGKTVLEI CCCS' - G
NLTGSETVI CAYCCI |- T-
GGVGGEDVLI CI GSCPT- | -

SVKQPKKI LEI GTAI |- Y-
EWFKKDI WACLGTCS - A-
TPHTKGKVLLCVGCCA'- V-
RI KKGDKVLLI CCCT} - S-
RYVENQRVLNCFSYT| - G-
DLTG KTVI CFCCCS - | -
HI KPGAKVLYLCGAAS: - T-
| LRPGMIVVCLCGAAP: - G-
PI RK- GKI | CLCSCN - | -
VI KPGKI VLCLGCAP - G-
VVDEDDVVFCLGTCS - | -
APRPGERI LCACAAP - G-
PVDFPRRVVLI GCCP - N+
QPLEGLRVLCI GCCG - L-
EVKPDG YVCATLCCA- G
AQGPI ANALEVGCAAR- A»

- A- | Cl A- KVLGSRGRVI - ATDL-
- S- VAFA- RHSPK- | RLT- LCDV-

- - - A- VSAL- M- GGC- RQW- SVOT- - -
- A-1 AAL- KLGA- - AKAI - CI DI -
- V- SHVS- DI VGPDGL VY- AVEF-
- S- QUTS- RVI GDRGRLI - ASDI -
- P- LLLS- TRTK- - ACI V- CVEI -
- M QVAR- EI VGDKGFVI - CI DL-
- A-M AA- KKA- - - KKVY- Al EL-
- S- THVA- ERVDGECGTI V- SLDN-
- T- ELLV- QRWPD- AQVS- CFDT-

- S- EYLL- NKLNEQCHLF- AFDQ- - -

I - - - T- LHLV- ERHGA- ARAT- GFDV- - - EQPVI EAARRRA( 4) LSDRAS- - FVQA- - - - - - - - - - - - P- PG - - AL( 6) FCAVFSKDA: - - - - - - LLHVPDK( 6) | FRVLKPGGVFAASN( 15) yI AAEGL
- S- LFLA- QQA- - - KHVY- GVEI -
- Q LLSA- CEVF- - REI | - VTDY-
PFEEGSKVL YLGAAAR- T- - - - T- - - P- SHVS- DI | KESGVEY- CVEF- - - ASRWWQEL| PVC- E- KRPNM - - PI LG - -

VPEAI SCAKRNARLNGFANVQ- - FAVG- - - C- -~ VW\( 7) - CVI WDPPr k- - - gcDEALLKT- - - | LN- MKPDRVWYVSCn- - - pATLARD

TPQNLQELQKWL( 34) RTVTR- - VLRC- - - C- --LE(5) LADCVLTFLa( 7) i dt YRAALRR- - - LAGLLKPGCHLVTLV( 20) kEVWEKA

C- - - YA(5) VOVI YQDI Aqp- - - KGAEVVADN- - - AEAFLRPGCYVI VA ka- T 5| DVTKE

- - - A- | RNA- LELPS- AEI Y- TI ER- - - NEKRHEEAVNNI ( 4) LDDRI H- - VFYG- - - C- - AV(5) YDVI FI DAAK- - - - gqYQNFFHL- - - YEPNLSPCGVI | TDN( 20) r LVAKI D
SPVAI AVAGHNV( 4) LEGM E- - VREG - - S- - - DL(4) V- GLVSNPPy ( 29) dsLFHLCHG - - ASRVLQPGCFFVFET( 5) skM VDYM

SAPAVEASRATLAA- NGVEGE- - VFAS- - - N- - - GRF--- M | SNPPf ( 7) | daAQTLI RG- - - AVRHLNSGGELRI VA( 15) f HEVI AQ

- - - T- VEAS- LLVGNSGRVY- Gl DK- - - EEKAI NLTRRNA( 4) VLNNI V- - LI KG- - - E- - - TI NEKFCRI FI GGGs- - - - ekl KEI | SA- - - SWEI | NKGCRI VI DA | - | e TVNNAL
SQDALDI ARQNV( 5) DLSKAE- - FVRD- - - - V- - - - FKL- LR- - - AY( 6) FCVI | MDPPK( 12) r gYKDI NML- - - Al QLLNPGGI LLTFS( 11) kI | ADAA

DPQAI QASRDNA( 4) VSDRLE- - LYLP- - - K- D- --KA- - - - CVWWVANI La- - - - gpLRELAPL- - - | SVLPVSGCLLGLSE 29) r | TGRKN

SH- RSGRDLI NLAK- KRTNI | - - PVI E- - - C- A - - YR(5) VDOVI FADVAG- - - - pdQTRI VAL- - nAHTFLRNGGHFVI S| ( 10) aEAVFAS

L----EM-DSl----- PCVT- - FI QG - - C- F -~ FA(11) CLVI SDMAp( 14) yI CELALDL- - - AGRVLRPGCCFLI KI ( 13) r EMFDKV

QERLADNAKRSY( 4) LEDGI E- - | | EY- - - C- L -~ LI (5) - O VTONPPy( 23) ct LEDTI RV- - - AASLLKQGCKANFVH( 36) | VEG KD

Q- - VKPFEY---- - - - DNW- - Al KG- - - - F -~ LN( 13) CWI SDASp( 14) dI VTTALQ - - - ATENLKERGNFVAKV( 34) VYVI AKR

DPFTYDYAKENI KVNGFNNI E- - | | EG- - - - A - - KEKA- - DWW AELLd( 8) VKVMNSI | ER- - - GFL- - KECVKI | PAK- - - - - AISTI Q

HRHKVKLI EEGA( 5) DNI KAQ: - TLDA- - - RkA - DEPF- - ORI LVDAPC ( 25) nvQLDI LSS- - - VAKLVKPGCLLI YST( 6) enEQVI AE

SPDV EKARVRL- - - - - PNVS- - FDLA- - - C- A - - AEPV- - NVl FANAVF qw | pt HPAVFQR: - - LMGFLAPGGALAVQM 43) sPLADRL

-'S- EPNA- RVG- - - ADW- GADA- - - SEKNI GI ARTHA( 4) VSVEYR- - AVTA- - - E- A - - ES(4) LNNEWEHV- - - - - - aDVEFFMT- - t CAHVVRPGGLVEVATI n- r t LKAAAL
DQTAI DNAKI KLAE- YSDRVT- - FI KS- - - \- F- -~ AL(7) VDG LYDLGY( 115) aVEDSLEN- - - ALTLLKPGCRI SVI T(56) r ARSAKL

- T- EKLA- PHC- - - GRLT- VI DV- - - VPEAI DRTRRRN- N- KPAHI S- - WA/S- - - O- V- - - - QQF- SS- - - EELF- - CLI WAEVI (5) | aeMRVAVGN- - - LLRVM.APGGHLVFGS( 16) t VI Al LT

KYLSSWAVLOLGTCNE - L- - - - L- - - L- HGLA- KEGF- - SDLT- GTDY- - - SDGAVELAQHLSQRDGFPNI R- - FMVD- - - C- | - - - - LDT- KL- - - EQ( 11) CAl GLHPDp- - - VKRVNYWIDS- - - VSKLVAPCCI LVI TS( 72) t VAFLRK
DNI AGFTI LEALSAT| R- - - S- | RYA- KELPNVKRI L- ANDL- - - LENAVKTI EKNV( 4) VSDI VI - - PNKG- - - C- A- - - - NAV- MH- - - MNKFHYCVI DLDPYg- - - - - SAAPFLDA- - - AVQSVSKCGLLCI TC( 29) hEQAVRH
GFEDVNTLVLVEGCN - L- GLVT- SKYPH- | KGV- NFDL- - - AQULTQA- - PFY- - - - - PCVE- - HVSG - - -KG- - - - CAVENKW | ( 4) dedCl KI LKN- - - CWKSLPEKCKI | | VE- - - - - FVTPKE
PVM/DAHCL CCFACS - G LEAL- SRYA- - AGAT- LLEN- - - DRAVSQGL QKNLATLKANNAR- - VNT- - - QPGTPHHVWFVDPPY 1 - - kgl LEETLQLI - e TQAWLADCALI YVES- - - - - EVENGL
DWFEHKGAL CI GCNA - --T- LSl A- KDFSP- RRI | - Gl DI - - - DEHLI GVARKNI ( 46) KENYV- - LESD- - - E- N- - - - LDM | Q- - - PEF- - - CVI LALSI t ( 8) ddgVRRFFRR- - - AYAGLHPCCRLI | EP( 14) eLKANYS
SKRPGATSLCVAGCT| - - - A- FRI V- EASGRQAHVT- | LDl - - - NGSNLGVGRERA( 4) LI DNLE- - FVEA- - - \- A- - - - EEL- PF- - - EDNS- FCAYTI AFGI 1 n- vphl DKALSE- - - AYRVLKPGCRFLCLE( 4) el PVLDKV
PYI VDATCL CCFACS - G FEAL- SRQA- - KQVT- FLEL- - - DKNVATGLSKNL( 5) NAEGAN- - VI NQ- - - - QP(5) FTI VFI DPP hf gl aqQTVELLA- - - RHNWLKPCALVYVET( 13) i LKEKI T
QUKPGERVL CACASP) - L- LMLQ TLHL- - DHLV- CNDI - - - GESRLNKLRKVNV( 14) - - RLI - - LSQS- - - - YEQF- - OKI LVDVPc( 27) el QAGI LAN- - - CLRLLRPGGSLVYST( 12) hMALQKV
DPESGLPVLELGPCT| - - - T- KAI L- ERG EPEKLV- S| EY- - - STDFYKGLKAHF- - - - - DGVH- - FI NG - - C- A- - - - FDL- SR- - - TL(7) FCSVI SAVP! | - - nf pMHRRVEL- - - | EDLL- - - SRI PFGR: - - - - PWQ S
REQP- - | Al DLFACA - - - G LCFE- MAGF- - SVPL- SVEI - - - DTWACDTLRYNR: - - - - PDST- - VI Q\- - - C- | - - - - GNF- ST- - - EN( 10) Tl | | GGPPc( 18) gl FI NFAQW - - | KF- L- EPKAFVNENV- - kgLLSRKN

KLVNAKNTNEI GVYT]
SDFQFDSLLLCI CACD;
EERKPLECL CAFCAT|
DRLQPSLCVELCGSCS
KKKRDI TVLCLGCCK!
EATNSATI LNI GFCM,
DLGPDTLLFLCVCCCT]
DGER- KLLVLCVCGCCP,
NVLKPRI VLCALSAT]
KDAEPVTI FEI GCCA
KGSRSLKI WBAACST]
ERDGGKFEALMFVCT]

- L- LATA- LALPEDGKI L- ANDV-
- T- ANI A- PLF- - - KKVY- VTEF-
- - - G- LQWA- KHLGNAVKVT- | NDL- - - NENSVTLI QENC( 29) NI KVT- - KMDA- - = N- V- - - - LMH LR- - - SF- - - - DFI HLDPFg- - - - - t SUNYLDS- - - AFRNI R- - NLG VSV( 12) qHVARRH
-~ -1 - TALA- KKLAG- FSLCI ATDI -
D-- - L- LKVK- KGRI - - NKLV- CTDI -
-~ - D TFI Q ARKP- - YRHY- | CEA-
-G LTLA- HRV- - - GWI - G EN-
- T- LGNA- QELKPFECI | - GSDL-
- G | RFA- LETPA- EEl W MNDI -
- F- FPI L- KDN( 4) LRI | - AADF- - - APRAVELVKNSE( 7) HATWID- - LANP- -
- A- MBLY- EVL( 4) - SGF- RVSI ( 5) DKEALQI AVKGE( 33) KRLVT- - FRVF- -
- T- GCFA- LM/GAEGRW- GVDH- - - | PELVDVBI KNI ( 10) KGSLS- - LHVG- -

NRENYELGLPI | (4) VAHKI D- - FREG( 4) V- L.
SVSMRWRLRRRGYE- VLPHDD- - PFHM - - N- T

- DE(5) YCFI FVDADK- - - - dnYl NYHKR- - - LI DLVKI GGVI GYDN( 25) VLELNKA
- DRRY- FCVI ACNNVI dr - adnPETLLRE- - - MRDSLKPNCLLVLAV( 50) f EVWRWI

- - NPKACNATRRTA- - - TRNGAR: - LDSI - - - R- C- - - - SLA- DA- - - LRPRSVCVLLFNPPy ( 35) r r VTDI LLK- - qLDDI LSPRGVLYLLL( 5) peEl | KYL
ADVSVKGCQRRY( 11) | FSAE- - FI TA- - - - | DKFR- CPQNCFDI ¢( 13) eqADVMLRN- - - ACERL SPCGYFI GTT( 23) t VKFQKK
HPDVLAKNKM - ( 6) - - DAW- - | LEG- - -~ NL(7) FOQ YYDTFs- - - - ehYQDI LDLydvWGLI KPEGVFSFFN- - - - gLGADRS
NASAVACAERNA( 106) DN- - - - - EQK - - EK(8) V- VAI VDPPr sgl hpaVl KALRT- - - HPRLKR: - - LVYI SC( 25) nYRGRKK
SATM KTAE- VI (17) SDCFK- - FLGA- - -~ DM - - TAVECAHW - - - - - dFEKFQRS- - - AYANLRKCCTI Al W& 77) pLLI RKQ
SEDAYNLNKKNV( 18) SEKTL- - VWNH- - - - AE( 4) FHFI DLDPFg- - - - - SPMEFLDT- - aLRSVKRKG LG TAT( 36) gWARYA
- - VEPHSVEI AVM FVf ( 4) pngWDGANDN- - - LHKI LKPGCKI | FRD( 6) t qVRFKKN
- - PKGF- - CVI FI R\VI ( 4) keaQEEl FRK- - - LYDSLEDHGYLI LGKt - - et | LGKSA
- - QEFAPYCAI HVGAA: - - - - - - ASEl PQP- - - LLDGLKPCGGRM/I PLg- - t y FQELKV

20137529 ANMX_HUMAN 62 RGQK- ALVLECI GTCT| - 'S- MVAV- TAGA- - DFCY- Al EV- - - FKPNVADAAVKI V( 4) FSDKI K- - VI NK- - - - GPEG - DNPCRANI | ( 27) enCEAVPHRa- t VYAGLVESCRMASWRKI - f pl HVQTS
15895346 COGL189_CLOAB 79 LGLKDKVCFLI GAST] - T- DCML- QNGA- - SKVF- Al DV- - - - - GYGQFAVKLR: T- DPRWC- - NERT- --ED(3) - - - - FG\FAS(4) f i SLKKVI PV- - - VI NLLKDEGEI VALI ( 22) hl EVI NT
116930  Coq3_YEAST 123 DKRPEVSVLLVCCCG -'S- ESLA- RLKW/- K\VQ- GI DL- - - TRDCI MVAKEHA( 5) LEGKI N- - YECK: --QF---- Ol | TOVEM eh- vdnPSEl LRH- - - CWBRLNPEKCI LFLS- - - - - TI NRDL
534839  CheR RHI ME 121 KNGGRVRI WBAACSD||- Qepysl - - - A- LTVL- SLL( 7) FRI L- ATDI - - - DPKI LALARAGA( 32) DRVKR: - LI TF- - - N- E- - - - LNL- MA- - - Q\( 5) FCVI FCRAWV( 4) ept QUKI WSR: - - FAGVLDNGGHLYI GH( 15) gl TTYRH
1353083 Coq5_YEAST 108 NSTTPLNFI CVAGCS||-D- - - - I - - - A- FGLL- DHAE- - SKFG- DTES- - - TMDI VDI NPDVL( 15) DPRVR- - FLVS- - - N- G - - I DSDS- KDI YTVSFgi r nf t dI QKGLNT- - - AYRVLKPGCI FYCLE( 6) pl MOFAYQ
27151492 DI NH_HUMAN 53 ALRPTDWLEVGPCTI|- N- - T- VKLL- EKA- - - KKW- ACEL- - - DPRLVAELHKRV( 4) VASKLQ - VLVG- - - PFF- - - CTCVANLPY ( 4) pf VFKLLLHR- - pFFR- C- - - Al LMFQR- - - - eFALRLV
15925700 G dB_STAAM 66 DFNQPI SI CCVGACAL- F- - S I PLK- | MFPQ LKVT- | VDS- - - LNKRI QFLN- HL( 4) QLQCVS- - FI HD- - - - GV(4) YOWTARAV- - - - - - aRLSVLSE- - | CLPLI KKCGQFVALK( 38) nFl | DKK
0910861 R n@_CAEEL 38 | LKGVRRAVELCAAPY- S- - - - W- - - S- QULS- KRL( 6) AKI V- Al DL(5) | PGVI QLQGDI T- - - - - - SVD- - TANQ - - V- | - - - - KHF- SG- - - EKS- - - T VI CDGAp( 14) el | LAAFNI - - - TSHVLKEGCNFLAKI - - - - - FRSRNS
6323315 Nnt 1_YEAST 79 ELI KGKTVLELGAAAA: L- - - - P- - - S- VI CA- LNGA- - QUAV- STDY- - PDPDLVQNI DYNI ( 18) GNCYS- - PLLA- - - H- | - - - - EKI - G\- - - NNGK- FCLI | LSDLVf n- ht eHHKLLQT- - - TKDLLAEKGGALVVF( 14) f ELAKNE
6325100 Tgs1_YEAST 94 CMPNAERI LOVFCCEJ- G- - - - N- - - T- | GFA- MQFP- - - YWY~ GVDY- - - S| EHI YCTAKNA( 4) VDDRI W - LKRG- - - - KQ( 6) YOCOVFGSPPW( 19) gl TKMLKS- - - FLKLSP- - NVI MFLP( 22) kVLYVKE
33301727 TrmA_VIBW 207 TQESQGDLLELYCCN |- N-- - - F- - - S LALA- QNF- - - ERVL- ATEL- - - AKPSVESAQYNI AANKI ENVQ - | | RV - -~ AM 11) NG DLKSYn( 7) ppr SGVEVDT- - - CKWQGYER! LYI SCn- - - pETLKEN
1723920 YGN6_YEAST 69 KNRTDQRI LCLGYAP[|- A- - - - W- - - S- QVAR- QRSSPNSM L- VDI ( 5) PHGVNS| QANI L( 54) DDI YE- - TPNT- - - N- S- - - - TLI - ER- - - EKFPV- CVI | SDWe( 35) dI CDAALVT- - - Al DLLRPLGSFVCKL( 36) yI GLKKK
1169870 CGcd14_YEAST 107 NCSPHSRVI EAGTCS||- S- - - - F- - - S HAFA- RSV- - - GHLF- SFEF- - - HHl RYEGALEEF( 5) | DDNVT- - | THR- - - C- V- - - - OQG- GF- - - LI KKG- CTTSYEFGn( 41) spCl EQVDK- - - TLDVLE- - KYGATDV( 7) 1 g YESRRQ
7298980 KOGL541_DROVE 48 DDDESRLI LCI GCCS||- L- - G SVLE- DSE- SKSNLDI AVERE- - - - - VAGD- - VI LG - - FKPGTFLGAI S| SAI (107) aCREARGK- - - APKKSR- - DW LAKK( 14) k YTARKR
585375  KsgA BACSU 45 EVTEKTGVI El GPCI |- A- - T- EGLA- KRA- DQRLLPI LKDTL- S- PYENVT- - VI HQ - - KS(12) - MWANLPY- - - - yVTTPI | MKI - | EEHLPLKG VWM.QK- - - - - EVAERM
14335102 pf03141_ARATH 204 ENGTVRTALCTCCCVA- S- <G AYLW S- - - - - RAVR- ANSF- - - APRDSHEAQVGF- A- LERGVP- - AVI G- - - V- L - PY( 4) FOMAHCSRO i pwganDGVYLNVE- - - VDRVL RPCCYW LSG( 74) dVWKKM
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