
  

gi#      species sssssssss    hhhhhhhhhhhhhhhhh          ssssss---sss  s---ssssssss    hh---hhh---hhhhhhhhh 
46015497  ECOLI  KHLFTSESVSEGHPDKIADQISDAVLDAILE----QDPKARVACET---YVKTGM---VLVGGEITTSAWVD---IEE---ITRNTVREIGYVHS 
400245    HUMAN  TFLFTSESVGEGHPDKICDQISDAVLDAHLQ----QDPDAKVACET---VAKTGM---ILLAGEITSRAAVD---YQK---VVREAVKHIGYDDS 
15836994  XYLFA  SYLFTSESVSEGHPDKVADQISDAVLDAILV----QDPRARVACET---MVKTGV---AIIAGEITTSAWVD---LEA---LTRKVIVDIGYNSS 
6016553   CAEEL  KFLFTSESVSEGHPDKMCDQISDAVLDAHLK----QDPNAKVACET---VTKTGM---VMLCGEITSKAVVD---YQV---LVRRVIEKIGFTDS 
22095828  FUSNN  FTYFTSEFVSPGHPDKISDQISDAILDACLK----DDPNSRVACEV---FCTTGL---VVVGGEITTSTYID---VQD---IVRKKIDEIGYRP- 
13357974  UREPA  KKIITSESVGAGHPDKICDQISDAILDECLA----QDKNSRVACEV---LACNRL---IVIAGEITTHAYVD---VVK---TAWEIIKPLGYNEN 
2500686   MYCPN  WGRYVAEAVGRGHPDKICDQIADSILDECIK----QSPTSHVACEV---FASKNL---IMVGGEILTTGYVD---VVQ---TGWKVLNRLGYTEN 
3334428   METJA  RPTEIVERKGLGHPDSICDGIAESVSRALCK(13)TDQVELVGGHA(8)MVSPIY---ILLSGRATMEILDK(4)VIK(5)TAVKAAKE--YLKK 
21646472  CHLTE  QPFELVERKGIGHPDTICDSIMEAVCIDLCR(13)IDKGLLVAGRS---LPKTGG(7)KLIFGDRATYTCNG(4)VGE---IAEAAAKR--WIRE 
                       p     P +                         m   K                  M                                
                               P                             p                                                   
 

                 ssssss                      sssssss        hh---hhhhhhhhhhhhhhhh        sssssssssssss   sssssss 
46015497    DM(8)VLSAIGKQSPDINQGVDR(5)QGAGDQGLMFGYATNETDVLMPAP---ITYAHRLVQRQAEVRKN--GTLPWLRPDAKSQVTFQY(5)VGIDAVV 
400245      SK(8)VLVALEQQSPDIAQGVHL(6)IGAGDQGLMFGYATDETEECMPLT---IVLAHKLNAKLAELRRN--GTLPWLRPDSKTQVTVQY(10)RVHTIV 
15836994    DV(8)VLNLIGKQSPDINQGVDR(5)QGAGDQGLMFGYATNETDSYMPAA---IHISHRLVEQQAKIRKKSNSPLPWLRPDAKAQITLRY(5)SAIDAVV 
6016553     SI(8)VLVALEQQSPEIAAGVHV(6)VGAGDQGIMFGYATDETEETMPLT---LILSHKINAELHKLRRN--GTLPWVRPDSKSQVTIEY(10)RVHTVV 
22095828    GM(7)TLSCIHAQSPDIAMGVDI---GGAGDQGIMFGGAVRETEELMPLA---LVLSREILVKLTNMMKS--NEIEWARPDQKSQVTLAY(6)DHVDSIV 
13357974    DF--TIISNVNKQSVDIAQSVNK(5)IGAGDQGIVFGYACDETPQYMPLT---TVLAHELLKEIEKQRRN--KEFVKIQADMKSQVSIDY(5)-VIETML 
2500686     DF(2)-LSCINSQSSEINQAVQSNDEIGAGDQGITVGYACSETEQLMPLG---SIVAQALVQRAARI--I--DQYPFIKHDMKSQVVLNY(4)VQCESVL 
3334428     VL(11)DCRIGQGSMDLVDVFER(5)PLANDTSFGVGYAPLSTTERLVLETERFLNSDELKNEIPAVGED--IKVMGLREGKKITLTIAM---AVVDRYV 
21646472    NL(11)QNEIKPGSPELTDAFARK-VIGANDTSVGVGYAPFSETERIVLATEQFLNSPALKERFPEAGED--VKIMGCRNGRKLQLTVAV---AFVDRFI 
                        Mm               maa                                                R P              
                         a                P                                                                      
 

            sssss     hhhhhhhhhh             hhh           sss               ss                                h 
46015497    LSTQHSEEIDQKSLQEAVMEEIIKP--IL---PAEWLT--SA---TKFFINPTGRFVIGGPMGDCGLTGRKIIVDTY-GGMARH-GGGAFSGKDPS-KVD 
400245      ISVQHDEEVCLDEMRDALKEKVIKA--VV---PAKYLD--ED---TIYHLQPSGRFVIGGPQGDAGLTGRKIIVDTY-GGWGAH-GGGAFSGKDYT-KVD 
15836994    LSTQHDPGIKQKDLVEAVREEILKP--VL---PSKWLH--KG---TKFHINPTGKFVIGGPVGDCGLTGRKIIVDTY-GGSARH-GGGAFSGKDPS-KVD 
6016553     VSTQHSPDVTLEKLRETILADVIKK--VI---PASLLD--ES---TVFHINPCGTFIVGGPMGDAGVTGRKIIVDTY-GGWGAH-GGGAFSGKDPT-KVD 
22095828    VSVQHDEDTTHDEIEKIVIEKVVKP--VL---EKYNLS-SDN---IKYYINPTGRFVIGGPHGDTGVTGRKIIVDTY-GGYFKH-GGGAFSGKDPS-KVD 
13357974    VSIQHDEDYNIEYFNKKVS-TIMDQ--IA---IKYGLN--TD---FKKIINSSGRFVIGGPIGDTGLTGRKIIVDTY-GGIGHH-GGGAFSGKDPT-KVD 
2500686     MSVQHTQDVSLDQLRQTIINQVILP--VL---TEYGLN-DPK---IKHLVNPGGSFVVGGPMADTGLTGRKIIVDTY-GPYANH-GGGSFSGKDPT-KVD 
3334428     KNIEEYKEV-IEKVRKKV-EDLAKK--IA(7)HINTADDYER---ESVYLTVTGTS---AEMGDDGSVGRGNRVNGLITPFRPM-SMEAASGKNPVNHVG 
21646472    PNANHYFER-KSALRHELLSFIESQSCNI(5)DINSLD--DP(4)EGVYLTVLGTS---AEGGDGGQVGRGNRVNGL-IAFNRNQTMEAAAGKNPVNHVG 
             a                                                a a AA a    mRK    PP                 P   P    M P 
                                                                           K                                   + 
                                                                           p 
                                                                           M                                     
 

            hhhhh---hhhhhhhhhhh      sssssss           ssss            hhhhhhhhh        hhh 
46015497    RSAAY---AARYVAKNIVAAGLADRCEIQVSYAIGV--AEPTSIMVETFGTEKV-PSEQLTLLVREFFDLRPYGLIQMLDLLH(5)TAAYG(23)LK 
400245      RSAAY---AARWVAKSLVKGGLCRRVLVQVSYAIGV--SHPLSISIFHYGTSQK-SERELLEIVKKNFDLRPGVIVRDLDLKK(5)TAAYG(15)KY 
15836994    RSASY---AVRYVAKNVVAAGLADRCEVQVSYAIGV--AEPISISVTTFGTGKI-SDDKIEKLIRQHFDLRPYGIIKMLDLIH(5)SASYG(39)KL 
6016553     RSAAY---AARWVATSLVKAGLAKRVLVQLSYAIGI--AKPISVLVYAFGTSPL-TDEELHQIVEDSFDLTPGKIIKELDLKR(5)TAENG(15)KI 
22095828    RSAAY---AARWVAKNIVAAELADKCEIQLSYAIGV--PKPVSVKVDTFGTSKV-DEDKISEAVSKVFDLSPRGIEKALELRE(7)LAAFG(24)EL 
13357974    RSASY---FARWIAKNVVAAKLAKQCEIQLAFAIGE--PQPVAMFVNTFKTNLV-DEKKIFEAINKSFNFDIKTFINDLELWT(5)VATYG(23)SK 
2500686     RTGAY---FARFIAKHIVSLGWAEECEVSISWVFSQ--PLPQSIQVKCFNINKEFSEQLINQVISQYFNWSVAKIIAKLKLLD(6)YAVYG(22)KN 
3334428     KIYNI---LANLIANDIAKLEGVKECYVRILSQIGKPINEPKALDIEIITEDSY-DIKDIEPKAKEIANKWLDNI---MEVQK---MIVEGKVT-TF 
21646472    KIYNV(4)LARRIHREIEGV---VSVTVFLCSQIGKPVDRPLMASARITPEPGA-NMAELQSRATSIIDRELDGI---DAFCQ---KLADG----EF 
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